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DES ENSEIGNANTS réception jour heure jour heur
Benayad Sarah Salle 09 Mardi 10h00

DESCRIPTIF DU COURS

Objectif

L’objectif de cet atelier est de fournir un enseignement théorique et pratique
de l'usage des outils bioinformatiques et des bases de données dans le

domaine de la modélisation et de la simulation des protéines.

Type Unité Enseignement

Meéthodologique

Contenu succinct

L'atelier de modélisation moléculaire des protéines se déroulera sur une
semaine et couvrira les thémes suivants :

1- Theoretical introduction

- Protein modelling

- Protein structure prediction and virtual libraries

2-Homology Modelling for enzyme design

3- Molecular dynamics simulations of enzymes

4- Molecular Docking of Enzymes

Crédits de la matiere

4

Coefficient de la matiére

2

Pondération Participation

30% applications pratique

Pondération Assiduité

20% interrogations écrites

Calcul Moyenne C.C

30% applications pratique +20% interrogations écrites+ 50% test final

Compétences visées

e Compréhension des principes de base de la structure des protéines
e Utilisation de logiciels de modélisation moléculaire

¢ Analyse de données structurales

¢ Validation de modeles




EVALUATION DES CONTROLES CONTINUS DE CONNAISSANCES

CONTROLE DE CONNAISSANCES QUOTIDIEN

Doc Echange apreés
. . autorisé . évaluation Critéres
Jour Séance Durce Type (1) (Oui, Bareme (date Consult. évaluation (2)
Non) copie)
Tous les -- 10 min E non /120 Le méme jour A/S/AR/D/R
jours de de
Iatelier I’interrogations

(1) Type : E=écrit, El=exposé individuel, EC=exposé en classe, EX=expérimentation, QCM
(2) Criteres évaluation : A=Analyse, S=synthese, AR=argumentation, D=démarche, R=résultats

EQUIPEMENTS ET MATERIELS UTILISES

Adresses https://elearning.essb-oran.edu.dz/login/index.php
Plateformes

Noms Applications /

(Web, réseau local)

Polycopiés /

LES ATTENTES

Attendues des étudiants
(Participation-implication)

Appliquer leurs connaissances théoriques a la modélisation d’enzymes.

Attentes de I'enseignant

Accompagnent des étudiants pour les aider a résoudre des problémes

de maniere autonome.
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